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SeQuenceProl9 lleva a cabo realiza 115 funciones diferentes en una sola aplicacion.
Incluye programas de edicion, cuantificacion y analisis de nucledtidos o aminodcidos;
traduce marcos de lectura y analiza aminoacidos; simula la restriccién con enzimas,
genera oligonucledtidos (primers) para PCR, concatena y alinea secuencias y calcula
pesos moleculares. Analiza polimorfismos de secuencias mediante simulacidon de
RFLP y disefia primers diferenciales entre secuencias ortdlogas. Genera bases de datos
para almacenar los resultados. Realiza graficas que favorecen la interpretacion de
resultados; por ejemplo mapas de restriccidn circulares o lineares.

Es una aplicacién con un disefio cuidado y claro que resulta eficiente. El acceso a todas
sus funciones se realiza a través de botones localizados en las pantallas de las aplica-
ciones; no tiene menus y submenus. Con un uso facil e intuitivo, el usuario se familiari-
za con el programa en minutos. Tiene aplicaciones que permiten al usuario manejar
varias secuencias simultaneamente, lo que facilita todos los analisis comparativos.

Crea sus propios archivos, pero permite la inclusién de secuencias provenientes de
archivos de texto o de secuenciacidon (*.Seq) y también permite el pegado de
cualquier secuencia de nucledtidos o aminodacidos copiada desde cualquier aplicacién
o sitio web.

VENTAJAS Y ASPECTOS INNOVADORES

Ademas del trabajo en el disefio, el conjunto de aplicaciones incluidas en el programa
evita que el usuario tenga que manejar distintas aplicaciones de una variedad de
paginas web; lo que facilita su trabajo bioinformatico de analisis de secuencias.

La aplicacidn funciona en castellano o en inglés, lo que puede facilitar su uso o su
distribucion. Parte de su poder se basa en la simplicidad de su interfaz: se accede a las
funciones a través de botones en las pantallas y no mediante menus y submenus. Es
una aplicacion abierta que permite la incorporacién de programas informaticos de
analisis especificos que pudieran ser requeridos por investigadores o laboratorios
cientificos.

SequenceProl9 contiene algunas aplicaciones bioinformaticas innovadoras, de
posible uso biomédico, cuyos algoritmos han sido descritos originalmente en publica-
ciones cientificas.



